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RESUMO

A anélise de dados de expressao génica identificada ao longo do tempo - “microarray
time series” (MTS) - tem possibilitado o entendimento de diversos processos biolégicos, uma
vez que o conhecimento de grupos de genes que se expressam de forma similar possibilita inferir
a respeito de fungoes e mecanismos reguladores desses genes. Dentre as diversas metodologias,
devido ao seu apelo biolégico, destaca-se o método proposto por Ramoni et al. (2002). Uma
caracteristica intrinseca a estudos de MTS é o pequeno niimero de observacoes temporais. As-
sim, a utilizacdo de métodos robustos ao pequeno niimero de observagoes temporais torna-se de
extremo interesse. Deste modo, este trabalho teve por objetivo avaliar a robustez do método
baseado na dindmica do padrao da expressao quanto ao nimero de observagoes temporais. Para
tanto, foram utilizados dados referentes a resposta de fibroblastos humanos ao soro. Estes
correspondem a 517 genes cujo nivel de expressao foi alterado em resposta a estimulacao do
soro. Esses experimentos foram repetidos sequencialmente ao longo de 12 diferentes instantes
de tempo (0, 15, 30, 60, 120, 240, 360, 480,720, 960, 1200 e 1440 min.). O método avaliado é
robusto, visto que o mesmo apresentou o mesmo nimero de grupos e altos valores de percentual
de concordancia a perdas de até 3 observacoes temporais.
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